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LINHAGENS IDENTIFICADAS
(CUMULATIVO)

22

CIDADES REPRESENTADAS

139

VARIANTE/LINHAGEM CUMULATIVO % ULTIMA ANALISE*
P 20 69,11%

0,81%

* Incluiu amostras com data de coleta em fevereiro e marco
. Comparado a Gltima edigao do Boletim Gendmico
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SOBRE AS VARIANTES DE PREOCUPACAO (VOCs)

Apenas algumas poucas linhagens preocupam quaniterac@des no comportamento do virus carregarem

mutagles especificas. A maioria dessas mutac@es@stentrada na proteina Spike, a responsaveépomhecer a
células humanas e ajudar o virus a penetrar nesdalas do individuo. Além disso, é a proteina Smikie o:
anticorpos prodtidos pelo sistema imunoléaico precisam reconheaex poder combater o vir

B.1.1.7 (VOC 202012/01- “popularmente conhecida como variante do Rein
Unido”

Detectada pela primeira vez em setembro de 202Bewm0o Unido, tem um
maior transmissibitlade, uma possivel maior severidade da doencae ggrapar dc
anticorpos produzidos por algumas vacinas. No Bfa&iregistro dessa variante e2
estados brasileiros e no Distrito Fed:

B.1.351 (501 Y.V2) “popularmente conhecida como varianteda Africa do Sul”

Detectada pela primeira vez em outubro de 2020 fnigaAdo Sul, tem um
maior transmissibilidade e alguns estudos ja detremasn uma possivel diminuicao
eficacia de diferentes vacinas contra essa variddde ha registro de idencacéo
dessa variante no Brasil.

P.1 -“popularmente conhecida como variante de Manaus

Inicialmente detectada em novembro de 2020 em M-AM. Estudos recente
demonstraram maior transmissibilidade dessa limhagea capacidade de evadir
resposta imune de individuos previamente infectpefs SAR-CoV-2. Atualmente ha
registro dessa viante em pelo men22 estados brasileiros, incluindo o Rio Grande
Sul.

CIRCULACAO DE VARIAN TES DE PREOCUPACAONO ESTADO

Desde a primeira deteccdo da variante P.1 no Estexorida em janeiro ¢
2021, essa linhagem aumentou sua propor¢cdo entremostras sequenciadas
atualmente é a linhagelque predomina na populacdo. Nestdicdo do Boletir
Genbmico,identificamos pela primeira vez no territério gadich Linhagem B.1.1.
“variante do Reino Unido”. A amostra provenientepdeiente residente enelotas foi
coletada no dia 25/02/20. A investigacacepidemioldgica revelou que o paciente
tinha historico de viagem ou contato cpessoa provenientde regido com circulagé
dessa variante. Ouats amostras serdo analisadas parapreenderse este caso €

importado oule transmissao comunité
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CENARIO ATUAL DAS LI NHAGENS CIRCULANTES NO ESTADO

Dentre as 42 linhagens ja identificadas no Brashforme dados da Re
Genbmica da Fiocruz, as linhagens mais frequedesde o surgimentno territrio
brasileiro sdo a B.1.1.28, sega das linhagens B.1.1.33, P.1 e ®D2sde marc¢o d
2020 foram idetificadas no Rio Grande do Su?2 linhagens de SAF-CoV-2
circulantes.

As linhagens mais frequentes no estado foram amasetambém identificadi
no restante do Brasil: B.1.1, B.1.1.28, P.2 e P.tonforme apresentana Tabela 1.

Tabela 1 -Proporcéo das diferentes linhagens do virus SAF-CoV-2 circulantes no Estad

Linhagem Amostras
B.1.1.33 290
B.1.1.28 238

p.2 148
P.1 90
B.1.91 21
B.1.1 19
B.1 14
B.1.1.161 13
B.1.1.143 3
B.1.1.332 3
B.1.195 3
A 1

B 1
B.1.1.10 1
B.1.1.277 1
B.1.1.7 1
B.1.1.70 1
B.1.177 1
B.1.212 1
B.1.416 1
B.1.575 1
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O Gréfico 1revela o aumento no més de novembro de 2020 daglamh P., se
mantendo com uma proporcao consideravel nos megamte. No més de fevereirc
nota-se o aumentexpressivo da linhagem de preocupacéo P.1 com soledagdo de
seu predominio observada no més de marco. Desdemeina identificagdo er
14/01/2021 na regido serrana do estado, a linh&yérfoi, até 0 momento, identifica
em 24 municipios gauchos diferentes regides do estado.

Grafico 1 - Distribui¢do das diferentes linhagens nos diferentemeses de coleta das amostr
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Nesta edicdo do Boletim, regist-se a ocorréncia pela primeira vida
Linhagem P.lnas cidades de: Alegrete, Arvorezir Bagé, Boqueirdo do Led
Canoas,Capela de Santana, CarazinlCaxias do Sul, IvotiLajeado,Pelotas, Porto
Xavier, Rosério do Sul, Santa Cruz do SSanta RosaS&o Borja, Sao Jerdnin
Seberi, Sertdo Santarfgquar;, Teutbnia, Tramandai, Trés CachogieavVerandpoli:

Anteriormente, a linhagem P.1 havia sido identifaceem Alvorada, Canel
Caseiros, Gramado, Gravatai, Imbé, Nonoai, Parebép Alegre, Torres, Triunfo
Viamao.
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O Gréfico 2evidencia o aumento expressivo da linhagem P.2ta ga més de
novembro de 2020, se mantendo nos meses seguiatesnpanhado da diminuicao
outras linhagens que predominaram anteriormenfelB3 e B.1.1.28). Este fendme
se observou também nestante do pais. Em janeiro de 2021 é possivelnabsa
introducéo da linhagem P.1 no estado, com aumenfwekenca desvariante no més
seguinte e tornando-seag a linhagem predominante nstado.

Gréfico 2 — Frequénciadas 04 linhagens mais fregentes no Rio Grande do Si
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As amostrasanalisade foram de individuos que moram €139 diferentes
municipiosdo estado do Rio Grande do Sul, de ambos os sefabsaectaria variada. .
amostragem por conveniéncia ndo permite extrapdlis@quéncia com a real proporg
das linhagens na popula; entretanto, é um teste que permite afirmar quenasdjen
identificadas estdo em circulagdo no estao Rio Grande do Sul. Na Figuri, os
municipios que tiveram amostras com dados do npiaicde residéncia est:
assinalados.

CEVS Av. Ipiranga, 5400 Porto Alegre/RS
- 51 3901 110¢tevs@saude.rs.gov.br

Agliech ox saide




GOVERNO DO ESTADO DO RIO RANDE DO SUL
SECRETARIA ESTADUAL DA SAUDE

- CENTRO ESTADUAL DE VIGILANCIA EM SAUDE

Figura 3 —Distribui¢cdo das diferentes linhagens dSARS-CoV-=2 no Rio Grande do St
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Casogepresentad: fora dos limites estaduais representam aquela€seigd

em gue a cidade de origem da amostra nao foi dsele.
Verséo interativa deste mapa disponivel
https://microreact.org/project/938y3GjZdRQWE8dXnLIX
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SOBRE O BOLETIM GENO MICO

As informacdes presers neste relatorio foram obtidagartir da base de dac
GISAID (disponivel no endere: www.gisaid.org, além deincluir resultados de
sequenciamentos realizadrecentemente pelo Laboratério de Virus Respiratoe
Sarampo da FiocruR< e pel@a Fundacédo Ezequiel Dias-MG.

A determinacdo da linhagem foi realizada atravésfadeamenta Pangolii
disponivel em:https://pangolin.cc-uk.io/. Os dados deste boletim foram obtidos
14/04/2021 Foram incluidas amostras coletadas er09/03/2020 e 19/(/2021. A
escolha das amostras para o sequenciamento f@daasa representatividade de to
as regides geograficas do estado, nos diferentgsogretarios, incluindo pacient
internados ou ndo, além de considerar os atudisaithares epidemiologicos

Importante destacar que o numero de linhagens,doeno a classificacdo d
mesmas, pode variar entre as diferentes edicoés lol@etim. Uma vez que as bases
dados e ferramentas utilizadas para determinainhagens de cada sencia sao
constantemente atualizadas. A cada edicdo do Bol&endmico, as analises ¢
realizadas novamente e assim podem ser notadasndiés entre as edi¢coes. Os de
das sequéncias obtidas na plataforma GISAID sawedémtos pelo depositante e aa
de coleta se refere ao dia que o exame foi reali.

PESQUISADOR, NOTIFIQUE A IDENTIFICACAO DE VARIANTES DE
INTERESSE E VOCs PELO E-MAIL: vigilancia-genomica@saude.rs.gov.br.

A NOTIFICACAO E OBRIGATORIA E AUXILIA NA ADOCAO DE MEDIDAS DE
VIGILANCIA EM SAUDE.
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